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Abstract

Understanding insect responses to global climate change involves identifying strategies used 

during past climate oscillations. Phylogeography offers a powerful framework to unravel how 

historical climatic and geological events have shaped the spatial genetic patterns of species, 

providing  critical  insights  into  evolutionary  processes,  whereas  population  genomic 

approaches enable finer-scale resolution of demographic history and genetic connectivity. We 

focus on an abundant ant species,  Crematogaster sordidula, endemic to the Mediterranean 

region, a biodiversity hotspot experiencing faster warming than the global average. Using a 

phylogenomic  dataset  of  ultraconserved  elements  (UCEs)  from  123  individuals,  we 

reconstructed  population-level  relationships  with  maximum-likelihood  and  coalescent 

methods  and  estimated  a  time-calibrated  phylogeny  to  investigate  the  timing  of  major 

divergence events. We inferred population structure by generating mitochondrial haplotype 

networks and analysing admixture and regional genetic diversity and differentiation on the 

basis  of  SNPs obtained from UCE data.  We recovered four major  lineages that  diverged 

during the Pliocene:  a Western Mediterranean clade,  an Eastern Aegean region clade,  an 

Anatolia-Türkiye clade,  and a  Central-Eastern Mediterranean clade,  with the latter  three 

together forming a larger Eastern Mediterranean clade. This population structure confirms 

the  east–west  distribution  pattern  found  for  many  taxa  in  the  Mediterranean.  Genetic 

diversity was highest in southern regions, supporting the hypothesis that these areas acted 

as refugia during Pleistocene climatic oscillations. Within the Eastern Mediterranean clade, 

population structure and gene flow indicate complex demographic histories possibly shaped 
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by the region's dynamic palaeogeography and paleoclimatic history. Together, these results 

provide  a  foundation  for  understanding  the  species'  potential  responses  to  ongoing 

environmental changes.

Резюме

Разбирането на отговора на насекомите към глобалните климатични промени изисква 

идентифициране  на  стратегиите,  използвани  по  време  на  минали  климатични 

колебания.  Филогеографията  предлага  мощна  рамка  за  разкриване  на  това  как 

историческите  климатични  и  геоложки  събития  са  оформили  пространствените 

генетични модели на видовете, предоставяйки ключови разбирания за еволюционните 

процеси,  докато  подходите  на  популационната  геномика  позволяват  по-фина 

резолюция на демографската история и генетичната свързаност. Ние се фокусираме 

върху  широко  разпространен  вид  мравка,  Crematogaster  sordidula,  ендемичен  за 

Средиземноморския регион — зона на биоразнообразието, която се затопля по-бързо 

от  глобалната  средна  стойност.  Използвайки  филогеномен  набор  от 

ултраконсервативни  елементи  (UCEs)  от  123  индивида,  реконструирахме 

взаимоотношенията  на  популационно  ниво  чрез  методи  на  максималното 

правдоподобие и коалесцентни подходи и оценихме времево калибрирана филогения, 

за  да  изследваме  времето  на  основните  събития  на  дивергенция.  Определихме 

популационната структура чрез създаване на митохондриални хаплотипни мрежи и 

анализ  на  смесване  (admixture),  както  и  регионално  генетично  разнообразие  и 

диференциация въз основа на SNP маркери, извлечени от UCE данни. Установихме 

четири  основни  линии,  които  са  се  разделили  през  Плиоцена: 

западносредиземноморски клад, клад от източноегейския регион, анатолийско-турски 

клад  и  централно-източносредиземноморски  клад,  като  последните  три  заедно 

формират  по-голям  източносредиземноморски  клад.  Тази  популационна  структура 

потвърждава  източно–западния  модел  на  разпространение,  наблюдаван  при  много 

таксони  в  Средиземноморието.  Генетичното  разнообразие  е  най-високо  в  южните 

региони,  което  подкрепя  хипотезата,  че  тези  области  са  действали  като  убежища 

(рефугиуми)  по  време  на  плейстоценските  климатични  колебания.  В  рамките  на 

източносредиземноморския клад, популационната структура и генният поток показват 
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сложни демографски истории, вероятно оформени от динамичната палеогеография и 

палеоклиматична  история  на  региона.  В  съвкупност  тези  резултати  предоставят 

основа  за  разбиране на  потенциалните  реакции на  вида  към текущите промени в 

околната среда.

2. Lapeva-Gjonova  A,  Csősz  S,  Mifsud  D (2024)  Further  records  of  social  parasitic  ants  in 

Europe  and  review  of  the  Bulgarian  species.  Biodiversity  Data  Journal  12:  e123575. 

https://doi.org/10.3897/BDJ.12.e123575, IF (2024: 1.1), SJR (2024: 0.351), SCOPUS Quartile: Q2 

(2024)

Abstract

Social  parasitic  ants  exploit  the  colonies  of  other  ant  species,  either  permanently  or 

temporarily. The permanent parasites are amongst the rarest species of ants, although their 

hosts may be very common. Due to their rarity and often restricted distribution range, most 

of them are listed as vulnerable. Filling in the gaps in geographical and host ranges will  

advance our understanding of the social parasitic lifestyle's origin and evolution. This study 

reports the first records of the slave-makers  Myrmoxenus algerianus (Cagniant, 1968) for 

Europe (Italy, Sicily) and  M. ravouxi (André 1896) for Albania and the inquiline  Anergates 

atratulus  (Schenck, 1852) for Malta (Gozo).  We also report new localities of  Camponotus 

universitatis Forel, 1890 for Albania and  Myrmoxenus gordiagini Ruzsky, 1902,  M. kraussei 

(Emery,  1915)  and  Anergates  atratulus for  Bulgaria.  Diversity,  type  of  parasite-host 

relationships,  host  range,  distribution  and conservation  of  social  parasitic  ant  species  in 

Bulgaria are discussed. Although social parasitic ants are still understudied in Bulgaria, they 

represent 21% of the regional ant fauna.

Резюме

Социално-паразитните  мравки,  постоянно  или  временно,  използват  колониите  на 

други  видове  мравки.  Постоянните  паразити  са  сред  най-редките  видове  мравки, 

въпреки че техните гостоприемници могат да бъдат широко разпространени. Поради 

своята  рядкост  и  често  ограничения  ареал,  повечето  от  тях  се  считат  за  уязвими. 

Запълването на пропуските в географския ареал и обхвата на гостоприемниците ще 

допринесе  за  по-доброто  разбиране  за  произхода  и  еволюцията  на  социално-

паразитния  начин  на  живот.  Настоящото  проучване  представя  първите  данни  за 
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мравките  робовладелци:  Myrmoxenus algerianus (Cagniant,  1968)  за  Европа  (Италия, 

Сицилия)  и  M.  ravouxi (André  1896)  за  Албания,  както  и  за  инквилина  Anergates 

atratulus (Schenck,  1852)  за  Малта  (Гозо).  Също  така  съобщаваме  за  нови 

местонахождения на  Camponotus universitatis Forel, 1890 в Албания и на  Myrmoxenus 

gordiagini Ruzsky,  1902,  M.  kraussei  (Emery,  1915)  и  Anergates  atratulus в  България. 

Дискутират  се  разнообразието,  типът  на  взаимоотношенията  между  паразит  и 

гостоприемник,  обхватът на гостоприемниците,  разпространението и опазването на 

видовете социално-паразитни мравки в България. Въпреки че социално-паразитните 

мравки  все  още  са  недостатъчно  проучени  в  България,  те  представляват  21%  от 

регионалната фауна на мравките.

3. Zięcina D, Menchetti M, Borowiec L, Bračko G, Lapeva-Gjonova A, Vila R., Salata S. (2024) 

Taxonomic revision of the Aphaenogaster subterranea species group (Hymenoptera: 

Formicidae). Annales Zoologici (Warsaw) 74 (2): 237-282. 

http://doi.org/10.3161/00034541ANZ2024.74.2.002, IF (2024: 0.9), SJR (2024: 0.59), SCOPUS 

Quartile: Q2 (2024)

Abstract

Based on the recent developments by studies on the Aphaenogaster subterranea group and 

new molecular data, we provide a revision that summarizes the knowledge on the diversity 

and  distribution  of  its  members.  We  describe  two  species  new  to  science:  A.  asterioni 

Borowiec,  Menchetti,  Salata,  Vila  &  Zięcina  sp.  nov.  and  A.  tristis Borowiec,  Menchetti, 

Salata, Vila & Zięcina sp. nov.  Aphaenogaster lesbica Forel, 1913 syn. nov. is proposed as a 

junior synonym of A. subterranea (Latreille, 1798); A. kurdica Ruzsky, 1905 is excluded from 

the subterranea species group, and the following species are redescribed: A. epirotes (Emery, 

1895),  A. holtzi  (Emery, 1898), and  A. subcostata Viehmeyer, 1922. A key to workers of all 

species belonging to the  subterranea species group is proposed. Lectotypes are designated 

for: A. ichnusa Santschi, 1925, A. holtzi (Emery, 1898), and A. subcostata Viehmeyer, 1922.

Резюме

Въз  основа  на  последните  постижения  в  изследванията  на  групата  Aphaenogaster 

subterranea и  новите  молекулярни  данни,  представяме  преразглеждане,  което 

обобщава  познанията  за  разнообразието  и  разпространението  на  нейните 

4

http://doi.org/10.3161/00034541ANZ2024.74.2.002


представители.  Описваме два вида,  които са нови за науката:  A.  asterioni Borowiec, 

Menchetti, Salata, Vila & Zięcina sp. nov. и  A. tristis Borowiec, Menchetti, Salata, Vila & 

Zięcina  sp.  nov.  Aphaenogaster  lesbica Forel,  1913  syn.  nov.  се  предлага  като  младши 

синоним на A. subterranea (Latreille, 1798); A. kurdica Ruzsky, 1905 е изключен от групата 

от видове  subterranea, а следните видове са преописани:  A. epirotes (Emery, 1895),  A. 

holtzi (Emery, 1898) и A. subcostata Viehmeyer, 1922. Представен е ключ за определяне на 

работничките на всички видове,  принадлежащи към групата от  видове  subterranea. 

Определени  са  лектотипи  за:  A.  ichnusa Santschi,  1925,  A.  holtzi (Emery,  1898)  и  A. 

subcostata Viehmeyer, 1922.

4. Lapeva-Gjonova A, Antonova V (2022) An updated checklist of ants (Hymenoptera, 

Formicidae) of Bulgaria, after 130 years of research. Biodiversity Data Journal 10: e95599. 

https://doi.org/10.3897/BDJ.10.e95599, IF (2022: 1.55), SJR (2022: 0.46), SCOPUS Quartile: Q2 

(2022)

Abstract

The Bulgarian myrmecofauna is one of the richest in the Balkans. This is a result of both the 

physicogeographical  and  paleoecological  features  of  the  area,  as  well  as  relatively  well-

studied fauna. The earliest myrmecological paper on Bulgarian fauna, listing 54 species, was 

published 130  years  ago.  The publication was  later  followed by numerous  new faunistic 

records and three comprehensive reviews that significantly widened knowledge on the ant 

diversity  from  this  country.  The  most  recent  checklist  was  released  12  years  ago  and 

considered 163 ant species from 40 genera. This work provides an updated checklist of 195 

ant species from 43 genera occurring in Bulgaria. Since the last Bulgarian catalogue of ants, 

44  species  have  been added,  while  24  species  have  been synonymised or  excluded after 

critical  analysis  of  the  last  taxonomic  revisions.  Additionally,  we  discuss  the  status  and 

distribution  of  12  species  described  from  Bulgaria,  23  species  considered  endemic  and 

subendemic for this country, 19 species with conservation status and four non-native species.

Резюме

Българската мирмекофауна е една от най-богатите на Балканите. Това се дължи както 

на  физикогеографските  и  палеоекологичните  особености  на  района,  така  и  на 

относително  добре  проучената  фауна.  Най-ранната  мирмекологична  статия  за 
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българската фауна,  в  която са  изброени 54  вида,  е  публикувана преди 130  години. 

Публикацията  е  последвана  от  многобройни  нови  фаунистични  данни  и  три 

изчерпателни обзора, които значително са разширили познанията за разнообразието 

на мравките в страната. Последният списък е публикуван преди 12 години и включва 

163 вида мравки от 40 рода. Настоящата работа представя актуализиран списък от 195 

вида мравки от 43 рода, срещащи се в България. От издаването на последния каталог 

на мравките в България са добавени 44 вида, докато 24 вида са синонимизирани или 

изключени след критичен анализ на последните таксономични ревизии. Освен това 

дискутираме статутът и разпространението на 12 вида, описани от България, 23 вида, 

считани за ендемични и субендемични за страната, 19 вида със статут на опазване и 

четири неместни вида.

5. Lapeva-Gjonova A, Borowiec L (2022) New and little-known ant species (Hymenoptera, 

Formicidae) from Bulgaria. Biodiversity Data Journal 10: e83658. 

https://doi.org/10.3897/BDJ.10.e83658, IF (2022: 1.55), SJR (2022: 0.46), SCOPUS Quartile: Q2 

(2022)

Abstract

Many faunistic studies on the myrmecofauna of Bulgaria have been carried out and about 

180 ant species (Hymenoptera, Formicidae) from 43 genera and six subfamilies have been 

discovered as a result. Although the Bulgarian ant fauna is considered to be relatively well 

studied,  the  finding  of  unrecorded  species  continues,  especially  amongst  the  rare  social 

parasites and the species with a more southern distribution in the Balkans.

The current study presents data on 11 ant species recorded for the first time in Bulgaria 

(Messor hellenius Agosti  &  Collingwood,  1987,  M.  mcarthuri Steiner  et  al.,  2018, 

Crematogaster  ionia Forel,  1911,  Monomorium  monomorium Bolton,  1987,  Temnothorax 

aeolius (Forel, 1911),  T. cf.  exilis (form  darii Forel, 1911),  T. finzii (Menozzi, 1925),  T. rogeri 

Emery, 1869,  Tetramorium cf.  punicum,  Plagiolepis xene Stärcke, 1936 and  Lasius reginae 

Faber, 1967), as well as new locality data on 15 rarely found species. Some of the species,  

such as Hypoponera eduardi (Forel, 1894),  Strumigenys argiola (Emery, 1869),  Temnothorax 

graecus (Forel, 1911), Tetramorium diomedeum Emery, 1908, Camponotus ionius Emery, 1920 

and  C.  tergestinus Müller,  1921,  have  been  known so  far  only  from a  single  locality  in 
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Bulgaria. The dataset of all records presented in this work was published separately through 

Global Biodiversity Information Facility (GBIF, https://doi.org/10.15468/mngbzp).

Резюме

В резултат на голям брой фаунистични проучвания на мирмекофауната в България са 

установени  близо  180  вида  мравки  (Hymenoptera,  Formicidae)  от  43  рода  и  шест 

подсемейства.  Въпреки че българската фауна на мравките се счита за сравнително 

добре проучена, продължават да се откриват неизвестни досега видове, особено сред 

редките  социални  паразити  и  видовете  с  по-южно  разпространение  на  Балканите. 

Настоящото изследване представя данни за 11 вида мравки, установени за първи път в 

България  (Messor hellenius Agosti & Collingwood, 1987, M. mcarthuri Steiner et al., 2018, 

Crematogaster  ionia Forel,  1911,  Monomorium  monomorium Bolton,  1987,  Temnothorax 

aeolius (Forel, 1911),  T. cf.  exilis (form  darii Forel, 1911),  T. finzii (Menozzi, 1925),  T. rogeri 

Emery, 1869, Tetramorium cf. punicum, Plagiolepis xene Stärcke, 1936 и Lasius reginae Faber, 

1967),  както  и  нови  данни  за  находищата  на  15  рядко  намирани  видове,  като 

Hypoponera eduardi (Forel, 1894),  Strumigenys argiola (Emery, 1869),  Temnothorax graecus 

(Forel, 1911),  Tetramorium diomedeum Emery, 1908,  Camponotus ionius Emery, 1920 и  C. 

tergestinus Müller,  1921,  които  са  били  познати  до  сега  само  от  едно  находище  в 

България.  Базата  данни  на  всички  записи,  представени  в  тази  публикация,  е 

публикувна и отделно в GBIF, https://doi.org/10.15468/mngbzp.

6. Lapeva-Gjonova A, Radchenko AG (2021) Ant genus Strongylognathus (Hymenoptera, 

Formicidae) in Bulgaria: a preliminary review. Biodiversity Data Journal 9: e65742. 

https://doi.org/10.3897/BDJ.9.e65742, IF (2021: 1.54), SJR (2021: 0.492), SCOPUS Quartile: Q2 

(2021)

Abstract

Strongylognathus Mayr,  1853  is  a  Palaearctic  genus,  comprising  25  ant  species  and one 

subspecies,  all  permanent  social  parasites,  infesting  colonies  of  various  species  of 

Tetramorium Mayr, 1855. They have patchy distribution throughout their areas and most of 

them are very rare and listed as vulnerable. The taxonomy of the Strongylognathus huberi 

group  needs  thorough  revision  and  the  results  presented  below  can  be  considered  as 

preliminary. Four species of the socially parasitic ant genus Strongylognathus (S. karawajewi 
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Pisarski, 1966,  S.  huberi dalmaticus Baroni Urbani, 1969,  S. afer Emery, 1884 and S. italicus 

Finzi, 1924) are recorded for the first time from Bulgaria and, together with the previously-

known S. testaceus and S. bulgaricus stat. rev., their total number reaches six. The taxonomic 

position  and  geographic  distribution  of  all  species  are  discussed  and  a  кey  for  their 

identification, based on worker caste, is compiled.

Резюме

Strongylognathus Mayr,  1853  е  палеарктичен род,  включващ 25  вида мравки и  един 

подвид, всички те са постоянни социални паразити, обитаващи колонии на различни 

видове Tetramorium Mayr, 1855. Те имат неравномерно разпространение в ареалите си 

и повечето от тях са много редки и са класифицирани като уязвими. Таксономията на 

групата Strongylognathus huberi се нуждае от задълбочена ревизия и представените по-

долу  резултати  могат  да  се  считат  за  предварителни.  Четири  вида  от  социално-

паразитните  мравки  от  род  Strongylognathus (S.  karawajewi Pisarski,  1966,  S.  huberi 

dalmaticus Baroni  Urbani,  1969,  S.  afer Emery,  1884  и  S.  italicus Finzi,  1924)  са 

регистрирани за първи път в България и заедно с вече известните,  S. testaceus  и  S. 

bulgaricus stat.  rev.,  общият им брой достига шест.  Дискутирани са таксономичното 

положение  и  географско  разпространение  на  всички  видове  и  е  съставен  ключ  за 

тяхното определяне, базиран на кастата на работничките.

7.
Lapeva-Gjonova A, Ljubomirov T (2020) First Records of Two Strumigenys Ant Species 

(Hymenoptera, Formicidae) from Bulgaria. Sociobiology 67(2): 326–329. 

https://doi.org/10.13102/sociobiology.v67i2.4963, IF (2020: 0.983), SJR (2020: 0.378), SCOPUS 

Quartile: Q3 (2020)

Abstract

The Strumigenys ant species (Hymenoptera: Formicidae) are poorly studied in Bulgaria due 

to their small size and cryptic lifestyles. To date, only one species, S. baudueri (Emery, 1875), 

has been reported from a collecting site in the East Rhodopi Mountains (South Bulgaria). 

Herein we provide the first records of another two species in Bulgaria:  S. argiola (Emery, 

1869) (Northeast Bulgaria) and  S. tenuipilis Emery, 1915 (South Pirin Mountain). Scanning 

electron microscope micrographs of both species are also provided.
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Резюме

Видовете мравки от род  Strumigenys (Hymenoptera:  Formicidae)  са слабо проучени в 

България поради малкия си размер и скрития начин на живот. Към днешна дата е 

описан само един вид,  S. baudueri (Emery, 1875), намерен в Източните Родопи (Южна 

България).  В  настоящата  статия  представяме  първите  данни  за  още  два  вида  в 

България:  S. argiola (Emery, 1869) (Североизточна България) и  S. tenuipilis Emery, 1915 

(Южен Пирин). Представени са и микрографии на двата вида, направени със сканиращ 

електронен микроскоп.

8. Borowiec L, Lapeva-Gjonova A, Salata S (2019) Three species of Aphaenogaster Mayr, 1853 

(Hymenoptera: Formicidae) new to the Bulgarian fauna. Acta Zoologica Bulgarica 71(4): 613-

616. https://acta-zoologica-bulgarica.eu/downloads/acta-zoologica-bulgarica/2019/71-4-613-

616.pdf, IF (2019: 0.354), SJR (2019: 0.211), SCOPUS Quartile: Q4 (2019)

Abstract

Three new species of the family Formicidae (Hymenoptera) are recorded for the first time 

from  Bulgaria:  Aphaenogaster  festae Emery,  1915  (East  Rhodopes),  Aphaenogaster 

radchenkoi  Kiran  &  Tezcan,  2008  (South  Pirin  and  Struma  Valley)  and  Aphaenogaster 

subterraneoides Emery, 1881 (North Black Sea coast, Eastern Rhodopes and Sakar Mt.). The 

present  record  of  A.  radchenkoi is  the  first  for  Europe  and  the  occurrence  of  A.  festae 

establishes its northern range border in Bulgaria. A list of 23 species recorded in Bulgaria 

after publishing its catalogue of ant species in 2010 is presented.

Резюме

За  първи  път  в  България  са  регистрирани  три  нови  вида  от  семейство  Formicidae 

(Hymenoptera):  Aphaenogaster  festae Emery,  1915  (Източен  Родопи),  Aphaenogaster 

radchenkoi Kiran & Tezcan, 2008 (Южен Пирин и долината на Струма) и Aphaenogaster 

subterraneoides Emery, 1881 (Северно Черноморие, Източен Родопи и планината Сакар). 

Настоящият  запис  на  A.  radchenkoi е  първият  за  Европа,  а  наличието  на  A.  festae 

установява северната граница на ареала му в България.  Представен е списък от 23 

вида, регистрирани в България, след публикуването на каталога на видовете мравки 

през 2010 г.
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9. Lapeva-Gjonova  A,  Borowiec  L  (2026)  A  new  species  of  Messor from  Bulgaria  and 

redescription of the gyne of  M. oertzeni Forel,  1910 (Hymenoptera, Formicidae). ZooKeys 

1275:  145-168.  https://doi.org/10.3897/zookeys.1275.181745,  IF  (2024:  1.3),  SJR (2024:  0.583), 

SCOPUS Quartile: Q1 (2024)

Abstract

A new ant  species,  Messor  odrysarum sp.  nov.,  of  the  Messor  structor species  group,  is 

described based on worker, gyne and male castes collected in Eastern Rhodopes, Bulgaria. 

The description is supported by the morphology of all castes and COI barcoding. Both the 

morphological traits and COI sequence data indicate that the new species is closely related 

to  Messor oertzeni Forel,  1910,  a  species  restricted to the eastern Balkans and Anatolia. 

Furthermore,  the little-known gyne of  M.  oertzeni  was redescribed based on a specimen 

collected in Bulgaria. The new data increases the number of  Messor species known from 

Bulgaria to nine, for which an updated key is provided.

Резюме

Описан е  нов вид мравка,  Messor  odrysarum sp.  nov.,  принадлежащ към групата от 

видове  Messor structor,  въз основа на екземпляри от кастите работнички,  женски и 

мъжки,  събрани  в  Източните  Родопи,  България.  Описанието  e  подкрепено  от 

морфологията  на  всички  касти  и  COI-баркодинг.  Както  морфологичните 

характеристики, така и данните за COI-секвенцията показват, че новият вид е тясно 

свързан с  Messor oertzeni Forel, 1910, вид, разпространен само в източните Балкани и 

Анадола. Освен това, малко познатата женска на M. oertzeni е преописана въз основа 

на екземпляр, събран в България. Новите данни увеличават броя на известните видове 

Messor в България до девет, за които е представен актуализиран ключ за определяне.

10. Molero-Baltanás R, Lapeva-Gjonova A, Gjonov I (2026) Diversity of Myrmecophilous 

Silverfish (Insecta: Zygentoma) in Bulgaria. Diversity 18(4), 223. 

https://doi.org/10.3390/d18040223, IF (2024: 2.1), SJR (2024: 0.593), SCOPUS Quartile: Q1

Abstract

Silverfish (order Zygentoma) comprise a diverse group of primitively wingless insects, several 
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of which have evolved myrmecophilous associations with ants (Hymenoptera: Formicidae). 

However, the diversity and host relationships of ant-associated Zygentoma in the Balkans 

remain insufficiently documented. In this study, we surveyed ant nests across Bulgaria to 

assess the taxonomic diversity, host specificity and distribution of silverfish associated with 

ants. We identified five species:  Atelura montana (Stach, 1939),  Proatelurina pseudolepisma 

(Grassi, 1887),  Neoasterolepisma balcanicum (Stach, 1922),  N. cf.  crassipes (Escherich, 1905) 

and N. wasmanni (Moniez, 1897). These species were recorded from nests of ants belonging 

to the genera Bothriomyrmex, Aphaenogaster, Pheidole, Messor, Tetramorium, Formica and 

Lasius.  Patterns  of  host  association ranged from generalist  species  occurring in  nests  of 

multiple ant genera, such as Atelura montana, to more specialised taxa largely restricted to a 

single host genus, as observed in Neoasterolepisma species. Our findings expand the current 

understanding of myrmecophilous Zygentoma in the Balkans. Three species—Proatelurina 

pseudolepisma,  Neoasterolepisma cf.  crassipes,  and  Neoasterolepisma  wasmanni—are 

reported here for the first time in Bulgaria, bringing the total number of recorded silverfish 

species in the country to 11. Moreover, our results highlight the ecological importance of ant 

nests as microhabitats that support highly specialised arthropod communities.

Резюме

Зигентомите (разред Zygentoma)  представляват разнообразна група от примитивни 

безкрили насекоми,  някои от които са развили мирмекофилни взаимоотношения с 

мравки  (Hymenoptera:  Formicidae).  Въпреки  това,  разнообразието  и 

взаимоотношенията  с  гостоприемниците  на  свързаните  с  мравките  Zygentoma  на 

Балканите  остават  недостатъчно  документирани.  В  настоящото  проучване  ние 

проучихме  гнезда  на  мравки  в  цяла  България,  за  да  оценим  таксономичното 

разнообразие,  специфичността  към  гостоприемника  и  разпространението  на 

зигентомите, свързани с мравки. Идентифицирахме пет вида:  Atelura montana (Stach, 

1939), Proatelurina pseudolepisma (Grassi, 1887), Neoasterolepisma balcanicum (Stach, 1922), 

N.  cf.  crassipes (Escherich,  1905)  и  N.  wasmanni  (Moniez,  1897).  Тези  видове  бяха 

регистрирани  в  гнезда  на  мравки,  принадлежащи  към  родовете  Bothriomyrmex, 

Aphaenogaster, Pheidole, Messor, Tetramorium, Formica и Lasius. Моделите на асоциация 

с гостоприемника варираха от видове генералисти, срещащи се в гнезда на редица 
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родове мравки, като  Atelura montana, до по-специализирани таксони, ограничени до 

голяма степен до един-единствен род гостоприемник, както се наблюдава при видовете 

от  Neoasterolepisma.  Нашите  данни  разширяват  настоящото  разбиране  за 

мирмекофилните  Zygentoma  на  Балканите.  Три  вида  –  Proatelurina  pseudolepisma, 

Neoasterolepisma cf. crassipes и Neoasterolepisma wasmanni – се съобщават за първи път 

в  България,  като  общият  брой  на  регистрираните  видове  зигентоми  в  страната 

достигна  11.  Освен  това,  нашите  резултати  подчертават  екологичното  значение  на 

мравуняците като микрохабитати, които поддържат строго специфични съобщества от 

членестоноги.

11. Pramatarova M, Burchardt D, Gjonov I,  Lapeva-Gjonova A (2026) Ant-psyllid interractions: 

rare or underreported? Insectes Sociaux, https://doi.org/10.1007/s00040-026-01090-0, IF (2024: 

1.5), SJR (2024: 0.448), SCOPUS Quartile: Q2 (2024)

Abstract

Interactions between ants and sap-feeding Hemiptera are ecologically significant and well 

documented in aphids, scale insects, planthoppers, but those involving psyllids (Hemiptera: 

Psylloidea) remain poorly understood. Old reports often consider ant–psyllid associations as 

rare,  except  for  predatory  interactions,  but  comprehensive  data  are  lacking.  This  study 

evaluates whether these trophobiotic associations are genuinely rare or underreported. We 

combined a literature review, field observations and an analysis of 89,536 iNaturalist records, 

including 300 potential ant-psyllid interactions, to reassess their prevalence, specificity and 

ecological context. In total, our synthesis reveals that such interactions occur in at least 35 

psyllid species (out of 4,200 described species), belonging to at least 23 genera in 35 countries, 

expanding previously known taxonomic and geographic representation. Ant attendance is 

best documented in a few European  Cacopsylla and  Eryngiofaga species, some Australian 

Acizzia spp. and some Oriental  Paurocephala spp. Predation is probably very common but 

rarely documented photographically (iNaturalist). Most observations of ants tending psyllids 

involve  species  from  Dolichoderinae,  Myrmicinae  and  Formicinae.  Interaction  patterns 

indicate  that  ants  were  not  species-selective  in  their  associations  with  psyllids,  a  result 

corroborated  by  network  analysis.  In  addition,  immatures  were  observed  being  attended 

more frequently than adults. Morphological examination by scanning electron microscopy of 
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four European psyllid species revealed no reduction of the circumanal rings, as reported from 

two Cameroonian  Diaphorina species, nor any other traits specifically associated with ant 

attendance. Our study demonstrates that ant–psyllid interactions range from predation to 

active honeydew collection. These findings highlight the complexity of these relationships 

and underscore the need for further research to achieve a more comprehensive ecological 

interpretation.

Резюме

Взаимоотношенията между мравките и хранещите се с растителен сок хемиптери са 

екологично  значими  и  добре  документирани  при  листните  въшки,  щитовките  и 

цикадите, но тези, в които участват псилите (Hemiptera: Psylloidea), все още са слабо 

проучени. В по-старите изследвания връзките между мравки и псили често се считат 

за  редки,  с  изключение  на  хищническите  взаимоотношения,  но  липсват  подробни 

данни.  Настоящото  проучване  прави  оценка  дали  тези  трофобиотични 

взаимоотношения наистина са  редки или просто не  са  достатъчно документирани. 

Ние комбинирахме преглед на литературата, полеви наблюдения и анализ на 89 536 

записи в iNaturalist, включиващи 300 потенциални взаимоотношения между мравки и 

псили,  за  да  преразгледаме  тяхното  разпространение,  специфичност  и  екологичен 

контекст. Като цяло, нашия преглед разкрива, че такива взаимоотношения се срещат 

при най-малко 35 вида псили (от 4 200 описани вида), принадлежащи към най-малко 

23 рода в 35 държави, което разширява предишното познание за таксономичното и 

географското  им  разпространение.  Посещенията  на  мравките  са  най-добре 

документирани  при  няколко  европейски  вида  от  Cacopsylla и  Eryngiofaga,  някои 

австралийски видове Acizzia и някои ориенталски видове Paurocephala. Хищничеството 

вероятно е много често срещано, но рядко документирано с фотографии (iNaturalist). 

Повечето  наблюдения  на  мравки,  които  посещават  псили,  включват  видове  от 

Dolichoderinae,  Myrmicinae  и  Formicinae.  Моделите  на  взаимоотношения  сочат,  че 

мравките не са избирателни по отношение на видовете псили, като този резултат се 

потвърждава от мрежовия анализ. Освен това бе наблюдавано, че нимфалните стадии 

са  по-често  посещавани  отколкото  възрастните  екземпляри.  Морфологичното 

изследване  чрез  сканираща  електронна  микроскопия  на  четири  европейски  вида 
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псили не разкри редуциране на околоаналните пръстени, както е отбелязано при два 

вида  Diaphorina от  Камерун,  нито  други  характеристики,  специфично  свързани  с 

посещенията  от  страна  на  мравките.  Нашето  проучване  показва,  че 

взаимоотношенията  между  мравки  и  псили  варират  от  хищничество  до  активно 

събиране  на  медена  роса.  Тези  констатации  подчертават  сложността  на  тези 

взаимоотношения  и  посочват  необходимостта  от  по-нататъшни  изследвания  за 

постигане на по-изчерпателна екологична интерпретация.

12. Menchetti,  M.,  Schifani,  E.,  García,  F.,  Schär,  S.,  Sbrega,  E.,  Balević,  N.,  Blaimer,  B.B., 

Borowiec,  L.,  Cioppa, D.,  Corbella,  C.,  Dincă, V.,  Gentile,  V.,  Giotis,  I.,  Gómez, K.,  Gómez 

Durán, J.M., Kalaentzis, K.,  Lapeva-Gjonova, A., Mori, E., Talavera, G., Tinaut, A., Ruano, F., 

Salata, S., Sequeira, E., Serracanta, M., Suchan, T., Hebert, P.D.N., Dapporto, L., Vila, R. (2026). 

DNA Barcode Reference Library for European Ants:  A Roadmap for Phylogeography and 

Species  Discovery.  Molecular  Ecology  Resources26,  no.  3:  e70135. 

https://doi.org/10.1111/1755-0998.70135, IF (2024: 5.5), SJR (2024: 2.281), SCOPUS Quartile: Q1

Abstract 

DNA barcode reference libraries provide useful tools for specimen identification, highlighting 

potential new species and detecting introduced ones. Here, we present a comprehensive DNA 

barcode  library  for  European  ants  and,  in  order  to  tackle  the  Linnean,  Wallacean  and 

Darwinian  shortfalls  of  this  group,  we  provide  an  updated  checklist,  distribution  data, 

mitochondrial genetic diversity maps and mitochondrial gene trees. The European ant fauna 

is here established to include 55 genera and 650 species (587 of which are native), including 

one species newly recorded for Europe and novel citations for 26 species from 11 countries.  

Our genetic  dataset  includes 6530 georeferenced COI sequences (62.1% de novo)  for  506 

species (77.8%) across all genera. On average, 12.9 sequences were obtained per species, and 

209 species were sequenced for the first time. We generated intra-and interspecific genetic 

distance estimates, 52 genus-level trees, mitochondrial genetic diversity and specimen maps 

for 384 species, as well as haplotype networks for 289 species, available in the Atlas V1.0 ‘The 

Mitochondrial  Genetic  Diversity  Maps  of  European  Ants’.  We  estimate  that  56.3%  of 

European ants are monophyletic with respect to the COI gene and can be unambiguously 

identified by DNA barcoding, though performance varies widely among genera. We observed 
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moderate levels of barcode sharing (19.3%) and of barcode gap presence (47.6%), as well as 

high  levels  of  intraspecific  divergences  (up  to  17.9%).  These  findings  likely  reflect  both 

biological and operational factors and highlight the existence of potential cryptic taxa and 

the need for taxonomic revisions. The framework presented here aims to facilitate future 

research, species discovery and conservation of European ants. 

Резюме

Референтните  библиотеки  с  ДНК-баркодове  предоставят  полезни  инструменти  за 

идентифициране на екземпляри, като позволяват да се откриват потенциални нови 

видове  и  да  се  установяват  интродуцирани  такива.  Тук  представяме  изчерпателна 

библиотека  с  ДНК-баркодове  за  европейските  мравки  и,  с  цел  да  се  преодолеят 

пропуските в класификациите на Линей, Уолъс и Дарвин за тази група, предоставяме 

актуализиран  списък,  данни  за  разпространението,  карти  на  митохондриалното 

генетично  разнообразие  и  митохондриални  генетични  дървета.  Изяснено  е,  че 

европейската фауна на мравките включва 55 рода и 650 вида (587 от които са местни), 

включително един вид, регистриран за първи път в Европа, и нови данни за 26 вида от 

11 държави. Нашият генетичен набор от данни включва 6530 геореференцирани COI 

последователности (62,1% de  novo)  за  506  вида (77,8%)  от  всички родове.  Средно са 

получени 12,9  последователности на вид,  а  209  вида са  секвенирани за  първи път. 

Изчислихме  генетичното  разстояние  в  рамките  на  видовете  и  между  видовете, 

създадохме  52  дървета  на  ниво  род,  карти  на  митохондриалното  генетично 

разнообразие  и  разпределението  на  екземплярите  за  384  вида,  както  и  мрежи  от 

хаплотипове за 289 вида, които са достъпни в Атласа V1.0 „Карти на митохондриалното 

генетично разнообразие на европейските мравки“. Нашата оценка показва, че 56,3% от 

европейските мравки са монофилетични по отношение на гена COI и могат да бъдат 

еднозначно  идентифицирани  чрез  ДНК  баркодиране,  въпреки  че  ефективността 

варира значително между родовете.  Наблюдавахме умерени нива на съвпадение на 

баркодове (19,3%) и на наличие на празнини в баркодовете (47,6%), както и високи нива 

на  вътревидови  различия  (до  17,9%).  Тези  резултати  вероятно  отразяват  както 

биологични,  така  и  оперативни  фактори  и  подчертават  съществуването  на 

потенциални  криптични  таксони  и  необходимостта  от  таксономични 
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преразглеждания.  Представената  тук  рамка  има  за  цел  да  улесни  бъдещите 

изследвания, откриването на видове и опазването на европейските мравки.

13. Lapeva-Gjonova A,  Gjonov I,  Kostova R,  Mifsud D (2025)  Vibroacoustic  signalling of  the 

Maltese Messor ants (Hymenoptera, Formicidae), with geographical insights into M. ibericus. 

Journal  of  Hymenoptera  Research  98:  1087-1106.  https://doi.org/10.3897/jhr.98.170415,  IF 

(2024: 1.5), SJR (2024: 0.638), SCOPUS Quartile: Q1 (2024)

Abstract

This  study presents  vibroacoustic  recordings  of  the three  Messor species  in  the Maltese 

archipelago,  M.  capitatus  (Latreille,  1798),  M.  bouvieri Bondroit,  1918,  and  M.  ibericus 

Santschi,  1925,  and their  signal  characteristics  were  analysed.  The observed patterns are 

consistent with the hypothesis that acoustic traits in  Messor ants are subject to species-

specific  constraints.  To  gain  further  insight  into  the  sound  parameters  of  M.  ibericus, 

geographically  isolated  populations  from  Malta,  Gozo,  Sicily,  Crete,  and  Bulgaria  were 

compared,  revealing  variation  and  significant  differences  at  the  population  level. 

Additionally, the study provides new occurrence data for M. ibericus (queens and workers), 

which  was  previously  reported  as  M.  structor (Latreille,  1798)  for  Malta,  along  with 

information on its habitat preferences and activity.

Резюме

Това изследване представя виброакустични записи на трите вида от  рода  Messor в 

Малтийския архипелаг —  M. capitatus (Latreille, 1798),  M. bouvieri  Bondroit, 1918 и  M. 

ibericus Santschi,  1925 — като са анализирани характеристиките на техните сигнали. 

Наблюдаваните модели са в съответствие с хипотезата, че акустичните особености при 

мравките от род  Messor са подложени на видово-специфични ограничения. За да се 

получи  по-задълбочено  разбиране  на  акустичните  параметри  на  M.  ibericus,  бяха 

сравнени  географски  изолирани  популации  от  Малта,  Гозо,  Сицилия,  Крит  и 

България, като бяха установени вариации и съществени различия на популационно 

ниво. Освен това, изследването предоставя нови данни за разпространението на  M. 

ibericus  (царици  и  работнички),  който  по-рано  е  бил  докладван  за  Малта  като  M. 

structor (Latreille,  1798),  както  и  информация  за  предпочитанията  му  към 
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местообитанията и активността му.

14. Lapeva-Gjonova A, Pramatarova M, Borowiec L, Gjonov I, Kostova R, Bekchiev R, Borissov S 

(2025) DNA barcoding of Messor ants of Bulgaria with insights into their taxonomic diversity. 

Biodiversity Data Journal 13: e168586.  https://doi.org/10.3897/BDJ.13.e168586, IF (2024: 1.1), 

SJR (2024: 0.351), SCOPUS Quartile: Q2 (2024)

Abstract

Despite ongoing efforts to catalogue European ant species, studies focusing on the genetic 

diversity of  Balkan ants  remain limited.  An integrative approach combining morphology, 

genetics,  ecology  and  biogeography  is  preferable  for  accurately  identifying  species  and 

resolving taxonomic uncertainties, particularly amongst challenging insect taxa, such as the 

ants in the genus Messor (Hymenoptera, Formicidae). In this study, we analyse ants of the 

genus Messor using DNA barcode sequences, with a particular focus on the Bulgarian fauna. 

A total of 85 COI sequences were examined, including 84 from Messor specimens and one 

from  Aphaenogaster, which was used as an outgroup. Of these, 81 sequences were newly 

generated,  while  four  were  retrieved  from  GenBank.  The  majority  of  specimens  were 

collected in Bulgaria (61), with additional samples from Greece (13), Türkiye (4), Albania (1) 

and  North  Macedonia  (2),  providing  broader  genetic  and  geographic  representation. 

Althogether,  11  Messor morphospecies  were  identified,  based  on  specimens  used  for 

molecular  analysis.  To  assess  the  degree  of  congruence  between  morphological  and 

molecular  data,  six  species  delimitation  analyses  were  conducted:  RESL,  GMYC,  ASAP, 

ABGD, bPTP and mPTP. In addition, haplotype network analysis of all sequences identified 

35 distinct and coherently clustered haplotypes, providing insights into genetic diversity. The 

COI barcode region successfully distinguished Messor wasmanni Krausse, 1910, M. oertzeni 

Forel, 1910 and M. ibericus Santschi, 1931. In contrast, species pairs, such as M. atanassovii 

Atanassov, 1982 and M. creticus Salata & Borowiec, 2019, as well as M. ponticus Steiner et al., 

2018 and M. hellenius Agosti & Collingwood, 1987, could not be reliably differentiated using 

COI data. Furthermore,  Messor structor (Latreille, 1798) showed high intraspecific genetic 

diversity. Finally, the structor and instabilis species groups were recovered with moderate to 

high support in both Maximum Likelihood and Bayesian Inference analyses, confirming that 

M. oertzeni and M. hellenius belong to the structor group. Our results provide a reference for 
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future  research  and  underscore  the  value  of  integrative  taxonomic  approaches  in  ant 

biodiversity studies.

Резюме

Въпреки продължаващите усилия за каталогизиране на европейските видове мравки, 

изследванията,  насочени  към  генетичното  разнообразие  на  балканските  мравки, 

остават ограничени. Интегративен подход, съчетаващ морфология, генетика, екология 

и биогеография,  е  за  предпочитане  за  точното  идентифициране  на  видовете  и 

разрешаването  на  таксономични  неясноти,  особено  при  трудни  за  разграничаване 

групи  насекоми,  като  мравките  от  род  Messor (Hymenoptera,  Formicidae).  В  това 

изследване  анализираме  мравки  от  рода  Messor,  използвайки  ДНК-баркод 

последователности,  с  особен  фокус  върху  българската  фауна.  Общо  85  COI-

последователности бяха изследвани, включително 84 от екземпляри от Messor и една 

от  Aphaenogaster,  използвана  като  външна  група.  От  тях  81  последователности  са 

новогенерирани,  докато  четири  са  извлечени  от  GenBank.  По-голямата  част  от 

екземплярите са събрани в България (61),  като допълнителните проби са от Гърция 

(13),  Турция  (4),  Албания  (1)  и  Северна  Македония  (2),  осигурявайки  по-широко 

генетично и географско покритие. Общо бяха идентифицирани 11 морфовида от род 

Messor въз основа на екземплярите, използвани за молекулярен анализ. За оценка на 

степента  на  съответствие  между  морфологичните  и  молекулярните  данни  бяха 

проведени шест анализа за разграничаване на видовете: RESL, GMYC, ASAP, ABGD, 

bPTP и mPTP. Освен това, хаплотипният мрежов анализ на всички последователности 

идентифицира 35 различни и ясно обособени хаплотипа, предоставяйки информация 

за  генетичното  разнообразие.  COI-баркод  регионът  успешно  разграничи  Messor 

wasmanni Krausse, 1910, M. oertzeni Forel, 1910 и M. ibericus Santschi, 1931. За разлика от 

тях, двойки видове като  M. atanassovii Atanassov, 1982 и  M. creticus Salata & Borowiec, 

2019, както и M. ponticus Steiner et al., 2018 и M. hellenius Agosti & Collingwood, 1987, не 

можаха да бъдат надеждно разграничени чрез COI данни. Освен това,  Messor structor 

(Latreille, 1798) показва високо вътревидово генетично разнообразие. Накрая, групите 

от  видове  structor и  instabilis бяха  идентифицирани с  умерена до  висока  подкрепа 

както  в  анализа  на  максимално  правдоподобие,  така  и  в  байесовия  анализ,  което 
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потвърждава, че  M. oertzeni  и  M. hellenius принадлежат към групата structor. Нашите 

резултати  предоставят  отправна  точка  за  бъдещи  изследвания  и  подчертават 

значението  на  интегративните  таксономични  подходи  в  изследванията  на 

биоразнообразието при мравките.

15. Gjonov I,  Lapeva-Gjonova A, Pramatarova M (2025) Biotremological research using a DIY 

piezoelectric  contact  microphone  -  examples  with  insects.  Biodiversity  Data  Journal  13: 

e143481.  https://doi.org/10.3897/BDJ.13.e143481,  IF  (2024:  1.1),  SJR  (2024:  0.351),  SCOPUS 

Quartile: Q2 (2024)

Abstract

This  study  presents  a  new  design  of  sensor  tool  to  record  substrate-borne  vibrations 

produced by insects. We applied a piezo element acting as a contact microphone connected 

to  a  digital  recorder  to  detect  the  signals  emitted  by  insects.  A  suitable  3D  printed 

microphone box with a mechanism of connection to the substrate or to soft tweezers holding 

the insect is created. We found that the recordings of the low-frequency signals (up to 20 

кHz) were sufficiently good for analysis and, at the same time, a much faster and easier  

method than the common ones of detecting micro-vibrations using a piezoelectric sensor 

and,  importantly,  is  incomparably  cheaper  than  using  a  laser  vibrometer.  This  setup  is 

suitable for the detection and structural description of signals emitted by insects and other 

arthropods. Oscillograms, spectrograms and audio files of the recorded signals of selected 

ants (Manica rubida Latreille, 1802, Messor wasmanni Krausse, 1910, Myrmica ravasinii Finzi, 

1923)  and  Ponera  coarctata (Latreille,  1802)),  an  ant  nest  beetle  (Paussus  turcicus I. 

Frivaldszky von Frivald,  1835),  a  planthopper (Orosanga japonica (Melichar,  1898))  and a 

jumping  plant  louse  (Bactericera  perrisii  Puton,  1876)  are  provided  to  demonstrate  the 

effectiveness  of  the  created  equipment.  The  recordings  from  stridulation  in  Myrmica 

ravasinii,  Manica rubida,  Ponera coarctata  and  Paussus turcicus and the male call song of 

Orosanga japonica represent the very first documented signal production for these species. A 

scheme  of  the  contact  microphone  and  its  mode  of  connection  is  shown.  The  research 

presented will democratise biotremological methods for the needs of integrative taxonomy 

and behavioural ecology, providing a broader understanding of vibrational signals through an 
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efficient, accessible and operational method for both professional and citizen scientists.

Резюме

Това  изследване  представя  нов  дизайн  на  сензорен  инструмент  за  записване  на 

субстратно-преносими  вибрации,  произвеждани  от  насекоми.  Използвахме 

пиезоелемент, функциониращ като контактен микрофон, свързан с цифров рекордер, 

за да регистрираме сигналите, произвеждани от насекоми. Създадена е подходяща 3D-

принтирана кутия за микрофона с механизъм за свързване към субстрата или към 

меки пинсети, които държат насекомото. Установихме, че записите на нискочестотните 

сигнали  (до  20  kHz)  са  достатъчно  качествени  за  анализ  и  в  същото  време 

представляват  много  по-бърз  и  лесен  метод  в  сравнение  с  обичайните  начини  за 

регистриране  на  микровибрации  чрез  пиезоелектричен  сензор,  като  освен  това  са 

несравнимо по-евтини от използването на лазерен виброметър. Тази конфигурация е 

подходяща за откриване и структурно описание на сигнали, излъчвани от насекоми и 

други членестоноги. Представени са осцилограми, спектрограми и аудиофайлове на 

записаните сигнали от избрани видове мравки (Manica rubida Latreille,  1802;  Messor 

wasmanni Krausse, 1910;  Myrmica ravasinii Finzi, 1923;  Ponera coarctata (Latreille, 1802)), 

както и от мирмекофилния бръмбар (Paussus turcicus I.  Frivaldszky von Frivald, 1835), 

една  цикада  (Orosanga  japonica (Melichar,  1898))  и  листна  бълха  (Bactericera  perrisii 

Puton,  1876),  с  цел да  се  демонстрира ефективността на разработеното оборудване. 

Записите от стридулацията при  Myrmica ravasinii,  Manica rubida,  Ponera coarctata и 

Paussus turcicus, както и брачната песен на мъжкия индивид при  Orosanga japonica, 

представляват  първите  документирани  данни  за  произвежданите  звуци  при  тези 

видове. Представена е и схема на контактния микрофон и начина му на свързване. 

Изследването ще допринесе за широкото приложение на биотремологичните методи 

за нуждите на интегративната таксономия и поведенческата екология, като предоставя 

по-широко  разбиране  на  вибрационните  сигнали  чрез  ефективен,  достъпен  и 

практичен метод както за професионални, така и за любители изследователи.

16. Mohammed M, Lapeva-Gjonova A (2025) First record of Urocerus augur from Bulgaria, with 

new  occurrence  data  on  U.  gigas from  collections  and  citizen  science  (Hymenoptera: 

Siricidae). Fragmenta entomologica 57 (2): 263–270.  https://doi.org/10.13133/2284-4880/1856, 
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IF (2024: 0.5), SJR (2024: 0.268), SCOPUS Quartile: Q3 (2024)

Abstract

This study reports the wood wasp Urocerus augur (Klug, 1803) for the first time in Bulgaria 

and provides new records of U. gigas (Linnaeus, 1758), based on both collection material and 

citizen science observations. While U. gigas is more widespread, U. augur appears to be very 

rare  in  the  country.  All  available  occurrence  data  are  compiled  to  present  an  updated 

overview  of  their  distribution  in  Bulgaria.  The  species‘  geographic  ranges,  elevational 

distribution, and seasonal activity are discussed. Photographs of  U. augur and distribution 

maps for both species are included.

Резюме

Това изследване съобщава дървесната оса  Urocerus augur (Klug, 1803) за първи път в 

България  и  представя  нови  данни  за  U.  gigas (Linnaeus,  1758),  базирани  както  на 

колекционен материал, така и на наблюдения от гражданската наука. Докато U. gigas е 

по-широко разпространен вид,  U. augur изглежда е много рядък в страната. Всички 

налични данни за присъствието им са обобщени, за да се представи актуализиран 

преглед на разпространението им в България. Обсъдени са географските ареали на 

видовете,  височинното  им  разпределение  и  сезонната  им  активност.  Включени  са 

снимки на U. augur и карти на разпространението на двата вида.

17. Salata S, Lapeva-Gjonova A, Georgiadis C, Borowiec L (2023) Review of the Messor semirufus 

complex  (Hymenoptera,  Formicidae)  in  Greece.  ZooKeys  1185:  105-142. 

https://doi.org/10.3897/zookeys.1185.111484,  IF  (2023:  1.3),  SJR  (2023:  0.659),  SCOPUS 

Quartile: Q1 (2023)

Abstract

Messor is  a diverse genus of Myrmicinae with 168 extant species and subspecies.  In the 

Mediterranean,  some  of  its  taxa  historically  were  classified  as  members  of  the  Messor 

instabilis group (sensu Santschi), of which 19 are known from the eastern Mediterranean. 

Here,  the  Messor semirufus complex  of  the  Balkan  Peninsula  that  assembles  a  distinct 

subsection of members of the instabilis group is defined and treated. In total, five species are 

recorded, including three that are new. Messor atanassovii Atanassov, 1982 is redescribed and 

confirmed for Bulgaria (Thracian Plain, Struma, and Mesta Valley, Pirin Mt.,  and Eastern 
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Rhodopi) and Greece (Epirus, Ionian Islands, Central and Eastern Macedonia, and Thraki). 

Three species are described as new to science: Messor danaes Salata, Georgiadis & Borowiec, 

sp. nov. (Cyclades: Serifos),  Messor kardamenae Salata & Borowiec, sp. nov. (Dodecanese: 

Kos, Nisyros, Rhodes, and Tilos), and Messor veneris Salata, Georgiadis & Borowiec, sp. nov. 

(Cyclades: Milos). The fifth member of the complex, Messor creticus Borowiec & Salata, 2019, 

maintains its status of Cretan endemic.

Резюме

Messor е  разнообразен  род  от  подсемейство  Myrmicinae  с  168  съвременни  вида  и 

подвида.  В  Средиземноморието  част  от  неговите  таксони  исторически  са  били 

класифицирани като  представители на  групата  Messor  instabilis (sensu  Santschi),  от 

която 19  са  известни от  Източното Средиземноморие.  В  настоящото изследване се 

дефинира и разглежда комплексът Messor semirufus от Балканския полуостров, който 

представлява обособена подгрупа в рамките на групата instabilis. Общо са установени 

пет  вида,  включително  три  нови  за  науката.  Messor  atanassovii Atanassov,  1982  е 

преописан и потвърден за България (Тракийска низина, долините на Струма и Места, 

Пирин планина и Източни Родопи) и Гърция (Епир, Йонийски острови, Централна и 

Източна  Македония  и  Тракия).  Три  вида  са  описани като  нови за  науката:  Messor 

danaes Salata, Georgiadis & Borowiec, sp. nov. (Циклади: Серифос),  Messor kardamenae 

Salata & Borowiec, sp. nov. (Додеканези: Кос, Нисирос, Родос и Тилос) и Messor veneris 

Salata,  Georgiadis  &  Borowiec,  sp.  nov.  (Циклади:  Милос).  Петият  представител  на 

комплекса,  Messor creticus Borowiec & Salata, 2019, запазва статута си на ендемит за 

остров Крит.

18. Cassar T, Lapeva-Gjonova A, Mifsud D (2023) The Intranidal myrmecophiles of the Maltese 

Islands  with  notes  on  Messor nests  as  repositories  of  biodiversity.  Insects  14,  no.  1:  45. 

https://doi.org/10.3390/insects14010045, IF (2023: 2.9), SJR (2023: 0.791), SCOPUS Quartile: Q1 

(2023)

Abstract

Ant nests contain a multitude of resources which some organisms have evolved to exploit,  

living in close association with ants in order to prey on them, feed on their stored food, or 

simply  in  order  to  make  use  of  their  closely  guarded  fortresses  as  safe  shelters.  These 
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organisms, known as myrmecophiles, have never been studied in much detail in the Maltese 

Islands—a small Mediterranean archipelago which, despite being one of the most densely 

populated countries in the world and facing enormous human pressures, has been shown to 

harbour a great diversity of insects, arachnids and crustaceans. In this study, we aimed to 

catalogue Maltese myrmecophile diversity and provide notes on the biology of all species 

encountered. As a result, we found at least thirty different species of insect, arachnid and 

crustacean which live exclusively inside ant nests in the Maltese Islands, four of which had 

never been known to inhabit this archipelago. An aphid-ant and a spider-ant association also 

appear to be previously unknown. We also discuss how the nests of  Messor harvester ants 

may be important biodiversity hotspots due to these ants’ nests being suitable homes for 

many different species when compared to the nests of other types of ant. The intranidal 

myrmecophilous arthropod fauna of the Maltese Islands is reviewed. Thirty species from nine 

orders are found to be obligate myrmecophiles, of which four species are recorded from the 

Maltese  archipelago  for  the  first  time:  Phrurolithus sp.  (Araneae:  Phrurolithidae), 

Pogonolaelaps canestrinii (Berlese, 1904), Gymnolaelaps messor Joharchi, Halliday, Saboori & 

Kamali, 2011 and G. myrmecophilus (Berlese, 1892) (Mesostigmata: Laelapidae). Phrurolithus 

also represents the first record of the family Phrurolithidae in Malta. Notes on the biology 

and local distribution of each species are provided, including ant-myrmecophile associations, 

of  which  two appear  to  be  previously  unknown:  the  occurrence  of  Smynthurodes  betae 

Westwood, 1849 (Hemiptera: Aphididae) in the nest of Plagiolepis pygmaea (Latreille, 1798) 

and  Phrurolithus in  the  nest  of  Pheidole  pallidula (Nylander,  1849).  Fourteen  additional 

species  are found to be either  only occasionally  myrmecophilic,  accidental  ant  guests  or 

potentially myrmecophilous, the latter remaining ambiguous due to a lack of knowledge of 

their biology. Of these, the family Caeculidae (Arachnida: Trombidiformes) represents a new 

record for  the Maltese  Islands,  on the basis  of  Microcaeculus sp.  occurring in  a  nest  of 

Camponotus barbaricus Emery, 1905. Preliminary results indicate that Messor nests may be 

repositories of considerable myrmecophile diversity, with the most unique symbionts. От тях 

семейство  Caeculidae  (Arachnida:  Trombidiformes)  представлява  нов  запис  за 

Малтийските острови, на базата на Microcaeculus sp., открит в гнездо на Camponotus 

barbaricus Emery, 1905. Предварителните резултати сочат, че гнездата на Messor могат 
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да  бъдат  убежища  за  значително  разнообразие  от  мирмекофилни  видове, 

включително и на най-уникалните симбионти.

Резюме

Гнездата  на  мравките  съдържат  редица  ресурси,  които  някои  организми  са  се 

адаптирали да използват, като живеят в тясно съжителство с мравките, за да се хранят 

с  тях  или  с  натрупаната  от  тях  храна,  или  просто  да  се  възползват  от  строго 

охраняваните им територии като сигурно убежище.  Тези организми,  известни като 

мирмекофили,  никога  не  са  били  проучвани  подробно  на  Малтийските  острови  – 

малък средиземноморски архипелаг, който, въпреки че е една от най-гъсто населените 

държави в света и е подложен на огромен антропогенен натиск, се е оказал място на 

голямо  разнообразие  от  насекоми,  паякообразни  и  ракообразни.  В  това  проучване 

целта ни беше да каталогизираме разнообразието на малтийските мирмекофили и да 

предоставим бележки за биологията на всички срещащи се видове. В резултат на това 

открихме поне тридесет различни вида насекоми, паякообразни и ракообразни, които 

живеят изключително в мравуняци на Малтийските острови, четири от които досега не 

са  били  известни  като  обитаващи  този  архипелаг.  Също  така  изглежда,  че 

съжителството между листни въшки и мравки, както и между паяци и мравки, е било 

неизвестно досега. Дискутираме също така как гнездата на мравките от род  Messor 

могат да бъдат важни точки на биоразнообразието, тъй като гнездата на тези мравки 

са подходящи местообитания за много различни видове в сравнение с  гнездата на 

други  видове  мравки.  Настоящата  статия  представя  преглед  на  фауната  от 

вътрегнездовите мирмекофилни членестоноги на Малтийските острови. Установихме 

е,  че  30  вида  от  девет  разреда  са  облигатни  мирмекофили,  като  четири от  тях  са 

регистрирани  за  първи  път  в  Малтийския  архипелаг:  Phrurolithus sp.  (Araneae: 

Phrurolithidae),  Pogonolaelaps canestrinii (Berlese,  1904),  Gymnolaelaps  messor Joharchi, 

Halliday,  Saboori  &  Kamali,  2011  и  G.  myrmecophilus (Berlese,  1892)  (Mesostigmata: 

Laelapidae).  Phrurolithus представлява  и  първото  регистриране  на  семейство 

Phrurolithidae в Малта. Представени са бележки относно биологията и регионалното 

разпространение на всеки вид, включително асоциациите с мравки – мирмекофили, от 

които два изглеждат неизвестни досега: наличието на  Smynthurodes betae Westwood, 
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1849  (Hemiptera:  Aphididae)  в  гнездото  на  Plagiolepis  pygmaea (Latreille,  1798)  и 

Phrurolithus в  гнездото  на  Pheidole  pallidula (Nylander,  1849).  Още  14  вида  са  или 

факултативни мирмекофилни, случайни гости, или потенциално мирмекофилни, като 

за последните това остава неясно поради липса на данни за тяхната биология.

19. Bourgoin T, Gjonov I,  Lapeva-Gjonova A, Roger S, Constant J, Kunz G, Wilson MR (2023) 

When  Cockroaches  Replace  Ants  in  Trophobiosis:  A  New  Major  Life-Trait  Pattern  of 

Hemiptera  Planthoppers  Behaviour  Disclosed  When  Synthesizing  Photographic  Data. 

Diversity  15(3)359:  1-69,  http://doi.org/10.3390/d15030356,  IF  (2023:  2.1),  SJR  (2023:  0.585), 

SCOPUS Quartile: Q1 (2023)

Abstract

The mutualistic interspecific relationships of trophobiosis between trophobiont planthoppers 

(Hemiptera, Fulgoromorpha) providing food to the host called xenobiont, are reviewed. The 

degree of interspecific relationships between these symbionts varies from occasional or short 

time duration (a few hours to a few days) to longer ones,  with trophobionts left free to 

escape (optobiotic type) by the xenobiont, or maintained enclosed in nests or ant shelters 

(cryptobiotic type). Of 267 collected cases, 126 are new illustrated observations. Occasional 

trophobiosis is documented in 13 families of planthoppers and appears to be quite general in 

Fulgoromorpha, although it is reported for the first time for Dictyopharidae, Eurybrachidae, 

and Nogodinidae. Xenobionts associated with planthoppers are reported from ants and other 

Hymenoptera, Lepidoptera, and Blattodea, but also from Mollusca and even small gekkonid 

vertebrates.  Tettigometridae  appear  to  be  exclusively  tended  by  ants,  while  Fulgoridae 

significantly more often by cockroaches (40%) than by ants (27%). Long-time trophobiosis 

occurs  always  with  ants,  cryptobiotic  ones  reported  in  Cixiidae,  Delphacidae, 

Tettigometridae, Meenoplidae, Flatidae and Hypochthonellidae, while optobiotic ones remain 

restricted  to  tettigometrids.  A  particular  focus  on  Tettigometridae  attended  by  ants  is 

provided  with  new  etho-ecological  observations  of  92  currently  described  tettigometrids 

species, 32 different species (35%) are now known to be able to be ant-attended. In Bulgaria,  

where fourteen species occur, trophobiosis occurs with at least five species of them (36%). In 

tettigometrids, subsociality, sessility, and underground life appear to be key factors allowing 

more complex relationships with ants. However, the planthopper size and thus the amount of 
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food (drops of honeydew) is probably also an important factor. This might explain many new 

observations  in  large-sized  and  often  isolated  fulgorids  with  cockroaches.  Tapping  of 

trophobiont forewings by cockroaches, moths, or of the bark subtrate by geckos has been 

observed, but antennal palpation behaviours by ants are the most commonly observed with 

tettigometrids,  although  not  with  larger  planthoppers.  In  tettigometrids,  specific 

tegumentary glands secretions  (allomones)  of  the abdomen pleurites  might  also  mediate 

their  long-term mutualistic  associations,  even possibly  completing honeydew kairomones 

actions mediating planthopper trophobiosis in general.

Резюме

В  това  изследване  са  разгледани  взаимноизгодните  междувидови  отношения  при 

трофобиоза между трофобионтни фулгоромофни цикади (Hemiptera, Fulgoromorpha), 

които предоставят храна на гостоприемника, наречен ксенобионт. Степента на тези 

взаимоотношения варира от  случайни или краткотрайни (няколко часа  до няколко 

дни)  до  по-продължителни,  при  които  трофобионтите  остават  свободни  да  се 

отдалечат  (оптобиотичен  тип)  или  живеят  в  гнездата  или  убежищата  на  мравки 

(криптобиотичен тип).  От 267 събрани случая, 126 представляват нови илюстрирани 

наблюдения.  Случайната  трофобиоза  е  документирана  при  13  семейства  цикади  и 

изглежда е широко разпространена при Fulgoromorpha, като за първи път се съобщава 

при Dictyopharidae, Eurybrachidae и Nogodinidae. Ксенобионти, свързани с цикади, са 

установени при мравки и  други Hymenoptera,  Lepidoptera  и  Blattodea,  както  и  при 

мекотели  и  дори  малки  гекони  от  гръбначните.  Tettigometridae  изглеждат  тясно 

свързано с мравките, докато Fulgoridae значително по-често се посещават от хлебарки 

(40%), отколкото от мравки (27%). Трофобиозата, която се извършва за по-дълъг период 

от време, винаги се осъществява с участието на мравки, като криптобиотичните форми 

са  регистрирани  при  Cixiidae,  Delphacidae,  Tettigometridae,  Meenoplidae,  Flatidae  и 

Hypochthonellidae,  докато  оптобиотичните  остават  ограничени  до  Tettigometridae. 

Специално внимание е отделено на Tettigometridae,  посещавани от мравки,  като са 

представени нови ето-екологични наблюдения за 92 от описаните към момента вида — 

от които 32 (35%) вече са известни, че са обгрижвани от мравки. В България, където се 

срещат  14  вида,  трофобиоза  е  установена  при  поне  пет  от  тях  (36%).  При 
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тетигометридите  субсоциалността,  седентарният  начин  на  живот  и  подземното 

обитаване  изглеждат,  че  са  ключови  фактори  за  развитието  на  по-сложни 

взаимоотношения  с  мравките.  Въпреки  това,  размерът  на  цикадите  и  съответно 

количеството произведена храна (капки медена роса) вероятно също са важен фактор. 

Това  може  да  обясни  множеството  нови  наблюдения  при  едри  и  често  изолирани 

представители  на  Fulgoridae,  свързани  с  хлебарки.  Наблюдавано  е  потупване  на 

предните  крила  на  трофобионтите  от  страна  на  хлебарки  и  пеперуди,  както  и  на 

кората на дърветата от гекони, но най-често срещаното поведение е антенирането от 

мравки,  особено  при  тетигометридите,  но  не  и  при  по-едрите  цикади.  При 

тетигометридите специфични секрети от жлези (аломони) на плевритите на абдомена 

също могат да улесняват дълготрайните им взаимноизгодни връзки,  като вероятно 

допълват действието на кайромоните от медената роса, които като цяло опосредстват 

трофобиозата при цикадите.

20. Lapeva-Gjonova A,  Csősz S,  Báthori  F (2022)  Fungi  Associated with  Messor Ants on the 

Balkan  Peninsula:  First  Biogeographical  Data.  Diversity  14,  no.  12:  1132. 

https://doi.org/10.3390/d14121132,  IF  (2022:  2.4),  SJR  (2022:  0.641),  SCOPUS  Quartile:  Q1 

(2022)

Abstract

Ant nests’ relatively stable and long-lasting microhabitats present ideal living conditions for 

many  uni-  and  multicellular  organisms,  whose  relationships  range  from  mutualistic  to 

parasitic.  Messor harvester ants inhabit arid and semi-arid open areas where their colonies 

consist  of  large  numbers  of  individuals.  Due  to  the  high  number  of  other  organisms 

associated with harvester ants, their nests can be defined as islands for unique biota. Despite 

significant progress in research on ant-associated fungi in Europe, little is still known about 

the recently described ectoparasitic fungus Rickia lenoirii Santamaria, 2015 (Laboulbeniales), 

found on two species of ants of the genus  Messor. Here we report for the first time the 

occurrence  of  the  ectoparasitic  ant-associated  fungus  R.  lenoirii from  three  countries 

(Albania, Bulgaria, and continental Greece) and multiple localities in the Balkans. The fungus 

was  detected  on  four  ant  host  species—Messor  structor (Latreille,  1798),  M.  wasmanni 

Krausse, 1910, M. hellenius Agosti & Collingwood, 1987, and M. mcarthuri Steiner et al., 2018 
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with the latter two representing new host records. Furthermore, spores of the wide spread 

endoparasitic  fungus  of  ants,  Myrmicinosporidium durum Hölldobler,  1933 

(Blastocladiomycota), were reported for the first time in Messor structor (Bulgaria). Images 

of the ant-associated Rickia lenoirii taken with a scanning electron microscope, a comparison 

with R. wasmannii, and a distribution map are also presented.

Резюме

Гнездата  на  мравките,  като  сравнително  стабилни  и  дълготрайни  микрохабитати, 

предоставят идеални условия за живот на множество едноклетъчни и многоклетъчни 

организми,  чиито  взаимоотношения  варират  от  взаимноизгодни  до  паразитни. 

Мравките жътвари от рода Messor обитават сухи и полусухи открити местообитания, 

където колониите им се състоят от голям брой индивиди. Поради големия брой други 

организми,  свързани с  тях,  гнездата  им могат  да  се  разглеждат  като  „острови“  на 

уникална  биота.  Въпреки  значителния  напредък  в  изследванията  върху  гъбите, 

свързани с мравки в Европа, все още се знае малко за сравнително наскоро описаната 

ектопаразитна гъба  Rickia lenoirii Santamaria, 2015 (Laboulbeniales), открита върху два 

вида мравки от рода  Messor. В настоящото изследване за първи път се съобщава за 

разпространението на тази ектопаразитна гъба, асоциирана с мравки, R. lenoirii, в три 

държави (Албания, България и континентална Гърция) и на множество находища на 

Балканите. Гъбата е установена върху четири вида мравки-гостоприемници — Messor 

structor (Latreille, 1798),  M. wasmanni Krausse, 1910,  M. hellenius Agosti & Collingwood, 

1987 и M. mcarthuri Steiner et al., 2018, като последните два представляват нови данни 

за гостоприемници.  Освен това,  спори от широко разпространената ендопаразитна 

гъба по мравките  Myrmicinosporidium durum Hölldobler,  1933 (Blastocladiomycota),  са 

регистрирани  за  първи  път  при  Messor  structor (България).  Представени  са  също 

изображения на асоциираната с мравки гъба  Rickia lenoirii, направени със сканиращ 

електронен микроскоп, сравнение с R. wasmannii, както и карта на разпространението.

21. Csősz S, Kiran K, Karaman C, Lapeva-Gjonova A (2022) A striking color variation is detected 

in  Ponera testacea Emery, 1895 (Hymenoptera, Formicidae) across its Western Palaearctic 

geographic range. ZooKeys 1084: 151-164. http://doi.org/10.3897/zookeys.1084.79415, IF (2022: 
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1.3), SJR (2022: 0.689), SCOPUS Quartile: Q1 (2022)

Abstract

In this paper, we provide numeric morphology-based evidence that the dark-colored Ponera 

coarctata var.  lucida Emery, 1898, formerly considered a synonym of  P. coarctata (Latreille, 

1802),  is  conspecific  with  the  lighter-colored  Ponera  testacea Emery,  1895.  Species 

hypotheses are developed via NC-PART clustering, combined with Partitioning Algorithm 

based on Recursive Thresholding (PART),  and via  PCA combined with gap statistics.  We 

obtained our results from an extensive dataset from the 10 continuous morphometric traits 

measured on 165 workers belonging to 73 nest samples. Linear discriminant analysis (LDA) 

confirmed  the  grouping  of  hypotheses  generated  by  exploratory  analyses  with  100% 

classification success when all ten morphometric traits were involved. The Anatolian Turkish 

black  and the  predominantly  European yellow samples,  did  not  separate  based on their 

morphometric characteristics. These two color variations broadly overlap in their geographic 

range in Anatolian Turkey. The investigated type series of Ponera coarctata var. lucida Emery, 

1898 (collected from Kazakhstan) fell within the  P. testacea cluster instead of  P. coarctata 

and is also classified with high certainty as P. testacea by confirmatory LDA. Therefore, we 

propose the synonymy of  Ponera coarctata var.  lucida Emery,  1898 with  Ponera testacea 

Emery,  1895.  As  no  other  morphological  differences  than  color  patterns  were  detected 

between  the  “black”  and  “pale”  P.  testacea  samples,  we  hold  that  these  populations 

constitute  geographically  occurring  color  variations  of  the  same  species.  Finally,  our 

quantitative morphology-based results show that relying on color patterns is not a robust 

approach  in  identifying  European  Ponera samples,  particularly  in  the  east,  but  using 

multivariate analyses of morphometric traits is advised instead.

Резюме

В  тази  статия  представяме  доказателства,  базирани  на  морфологичен  анализ,  че 

тъмнооцветената Ponera coarctata var.  lucida Emery, 1898, по-рано считана за синоним 

на  P.  coarctata (Latreille,  1802),  всъщност  е  един и  същи вид  с  по-светлооцветената 

Ponera testacea Emery,  1895.  Хипотезите  за  видовете  са  разработени  чрез  NC-PART 

клъстериране, комбинирано с Partitioning Algorithm, базиран на Recursive Thresholding 

(PART) и чрез PCA, комбиниран с gap-анализ. Резултатите са получени от обширен 
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набор от данни, включващ 10 морфометрични признака, измерени при 165 работнички 

от 73 гнездови проби. Линейният дискриминантен анализ (LDA) потвърди групирането 

от хипотезите, генерирани от проучвателния анализ на данни, със 100% успеваемост 

при класификацията, когато са използвани всички десет морфометрични признака. 

Тъмните по цвят екземпляри от Анадолска Турция и предимно жълтите европейски 

проби не се разделят въз основа на своите морфометрични характеристики. Тези две 

цветови  вариации  значително  се  припокриват  географски  в  Анадолска  Турция. 

Изследваната  типовa  серия  на  Ponera coarctata var.  lucida Emery,  1898  (събрана  от 

Казахстан)  попада  в  клъстера  на  P.  testacea,  а  не  на  P.  coarctata и  също  така  е 

класифицирана с висока сигурност като  P. testacea чрез потвърждаващ LDA. Поради 

това предлагаме синонимизиране на  Ponera coarctata var.  lucida Emery, 1898 с  Ponera 

testacea Emery, 1895. Тъй като не бяха установени други морфологични различия освен 

цветовите модели между „черните“ и „светлите“ изследвани екземпляри на P. testacea, 

считаме, че тези популации представляват географски обусловени цветови вариации 

на един и същ вид. Накрая, нашите резултати, базирани на количествена морфология, 

показват,  че  изполването  на  цветови  характеристики  не  е  надежден  подход  при 

идентифициране на европейските представители на рода Ponera, особено в източните 

райони,  и  вместо  това  се  препоръчва  използването  на  многофакторни анализи на 

морфометрични признаци.

22. Stoykova B, Lapeva-Gjonova A (2018) New records of bumblebees from Lozenska mountain 

(Bulgaria). Silva Balcanica 19(1): 73-77. 

https://silvabalcanica.files.wordpress.com/2018/07/sb_191_2018-073-0771.pdf,  SJR (2018: 

0.11), SCOPUS Quartile: Q4 (2018)

Abstract

Subgenus  Psithyrus (genus  Bombus)  includes  cuckoo bee  species  that  are  specialized as 

obligate social parasites in colonies of the true bumblebee species. They have lost the ability 

to collect pollen and to rear their brood. As such, these bees do not establish their own nests,  

but  instead,  invade the host  colonies,  kill  or  subdue the foundress  and use the resident 

worker forces. In contrast to the remainders of the genus Bombus, Psithyrus species have no 

worker caste. Seven cuckoo bee species occur in Bulgaria, although collected data are old and 
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from  only  few  locations.  In  the  current  study  we  present  new  distribution  records  of 

Psithyrus species in Bulgaria.

Резюме

Подродът  Psithyrus (род  Bombus)  включва  видове  кукувичи  земни  пчели,  които  са 

специализирани като  задължителни социални паразити в  колонии на  същинските 

земни  пчели.  Те  са  загубили  способността  да  събират  прашец  и  да  отглеждат 

собственото си потомство. Поради това тези пчели не изграждат собствени гнезда, а 

вместо  това  навлизат  в  колонии  на  гостоприемника,  убиват  или  подчиняват 

основателката и използват популацията на работничките. За разлика от останалите 

представители  на  род  Bombus,  видовете  от  Psithyrus нямат  каста  работнички.  В 

България се срещат седем вида кукувичи земни пчели, въпреки че събраните данни са 

стари и са  само от  няколко находища.  В настоящото изследване представяме нови 

данни за разпространението на видовете от Psithyrus в България.

23. Lapeva-Gjonova A, Gjonov I, Olmi M, Guglielmino A (2018) New records of the family 

Dryinidae (Hymenoptera, Chrysidoidea) from Bulgaria with an updated checklist. North-

Western Journal of Zoology 14(2): 243-246. 

https://biozoojournals.ro/nwjz/content/v14n2/nwjz_e172204_Lapeva.pdf, IF (2018: 0.596), SJR 

(2018: 0.414), SCOPUS Quartile: Q2 (2018)

Abstract

This  study  presents  new  data  and  a  checklist  of  the  family  Dryinidae  (Hymenoptera, 

Chrysidoidea) from Bulgaria. The list comprises published and new records of 32 dryinid 

species from four subfamilies, including the first findings of seven species – Echthrodelphax 

italicus Olmi, 1984,  Gonatopus bicolor (Haliday, 1828),  G. lycius Olmi, 1989,  G. nearcticus 

(Fenton,  1927),  G.  pedestris Dalman,  1818,  G.  solidus (Haupt,  1938)  and  Neodryinus 

typhlocybae (Ashmead, 1893). In addition, live colour photographs of six species are provided.

Резюме

Това изследване представя нови данни и чеклист на семейство Dryinidae (Hymenoptera, 

Chrysidoidea) от България. Списъкът включва публикувани и нови находки на 32 вида 

дрииниди от четири подсемейства, включително първите съобщения за седем вида – 

Echthrodelphax italicus Olmi, 1984, Gonatopus bicolor (Haliday, 1828), G. lycius Olmi, 1989, 
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G.  nearcticus (Fenton,  1927),  G.  pedestris Dalman,  1818,  G.  solidus (Haupt,  1938)  и 

Neodryinus  typhlocybae (Ashmead,  1893).  Освен  това  са  предоставени  цветни 

фотографии на живи екземпляри на шест вида.
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